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Resumo:

Pfaffia glomerata conhecida no Brasil como "corango”, "sempre-viva" ou "ginseng brasileiro”,
€ uma planta medicinal usada como ténico, afrodisiaco analgésico e antiinflamatério. Seu
local de ocorréncia abrange os estados do Parana, Mato Grosso e Sao Paulo. Apesar de sua
importancia medicinal e farmacéutica, varios aspectos bioldgicos ainda precisam ser
investigados, especialmente aqueles que podem ajudar a discutir a variacao tanto genotipica
guanto fenotipica e assim permitir uma correta identificacdo da espécie. Variacdes no
namero de cromossomos, morfologia, habito de crescimento, cor das folhas e inflorescéncias
ja foram relatados. Estimativas do conteddo de DNA por citometria de fluxo tém sido
rotineiramente utilizadas como informagao taxonémica, com ampla contribuicdo em estudos
de Biossistematica. Dessa forma, o objetivo do presente trabalho foi determinar o contetudo
de DNA de 61 acessos de Pfaffia glomerata cedidos pela Universidade Federal de Vigosa
(UFV). Para estimar as quantidades de DNA, folhas frescas de P. glomerata foram
maceradas em tampédo LBO1 juntamente com folhas do padrédo de referéncia (Pisum
sativum). O material macerado foi aspirado por meio de duas camadas de gaze, utilizando
uma pipeta de plastico e em seguida filtrado através de uma rede de nylon de 50 um, sendo
a suspensao nuclear recolhida em tubo de poliestireno e corada com 25 L de iodeto de
propidio a 1% (w/v). As amostras foram armazenadas a 4 °C no escuro e analisadas no
maximo em 1-2 hs. Pelo menos 10 mil ndcleos foram analisados para cada amostra usando
um citdmetro FACSCalibur. Os valores 2C de DNA de cada amostra foram calculados pela
intensidade relativa de fluorescéncia da amostra e do padréao interno de referéncia. Trés
repeticdes para cada acesso foram analisadas a fim de se obter a média da estimativa do
tamanho do genoma. A variacdo observada para os valores 2C foi de 2,37 a 2,60 pg. O
coeficiente de variacdo do pico GO/G1 foi sempre inferior a 3%. Sobre o conteddo de DNA,
nao foram observadas diferencas significativas entre os



acessos avaliados, sendo a média igual a 2,41pg para a espécie. Assim, nossos dados
indicam que as variacdes fenotipicas observadas em P. glomerata ndo estdo diretamente
relacionados a quantidade de DNA.
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